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Knowledge that will change your world 2‐16‐18

Download the program and file converter

• This is PC‐based software and does not have a Mac or Linux 
equivalent

• It can, however, be run in Windows 7 on a Mac using VMWare Fusion 
emulation

• Go to http://prime.psc.riken.jp/Metabolomics_Software/MS‐DIAL/ to 
download the program

• Unzip MS‐DIAL and place the folder on the desktop

• Also download the file converter program to make .abf files at the 
same website
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Download demonstration files

• Scroll down on the MS‐DIAL homepage to “Demonstration files”

• Click on the link below to get LC/MS/MS data sets (.wiff and 
.wiff.scan, and the converted abf files) for lipid profiling of algae.
• data independent acquisition (SWATH) and data dependent acquisition (IDA) 
for algae lipidomics

• Then scroll down until you see this file

Starting MS‐DIAL
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Entering MS‐DIAL
Click on File

Loading the files and defining type

Choose the files

SCIEX data are in the profile mode
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Selecting the mouse urine data

Highlight
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Set the groups

Setting up the parameters for MS‐DIAL
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Ions identified in neg_c1
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Mice on the control diet
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Mice on the genistein diet
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